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Le gene du FvW et ses domaines
fonctionnels

Structure de la protéine VWF et localisation des variants pathogenes du
FvW par type de maladie de von Willebrand.

Les lignes horizontales en gras indiquent la position approximative des exons ol
les variants pathogénes sont les plus fréquents ; les lignes plus fines indiquent
les exons ot les variants sont moins fréquents. Les variants pathogenes a
l'origine de la maladie de von Willebrand de type 2 affectent la fonction du FvW
et sont regroupés dans des domaines qui sont principalement perturbés par des

variants faux-sens.
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